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ABSTRAK

ANALISIS POPULASI SEKUEN GENOM DNA MITOKONDRIA MANUSIA
(Homo sapiens) DARI GENBANK NCBI DALAM UPAYA MEMBANGUN
DATABASE DNA FORENSIK (Oleh Rifka Florensia; Pembimbing: Tanto Budi
Susilo, Agus Suprianto; 2019; 52 halaman)

Sekuen genom DNA mitokondria manusia (Homo sapiens) telah digunakan
sebagai penentu jarak genetika dan sebaran migrasi yang bertujuan agar dapat
bermanfaat dalam membangun database di bidang forensik. Penelitian ini
dilakukan dengan cara mengumpulkan 500 data sekuen genom DNA mitokondria
manusia dari 5 benua yang terdiri dari 55 negara yang diambil dari GenBank
NCBI. Selanjutnya, dianalisis dengan menggunakan metode Spreadsheet, ANN,
dan visualisasi dengan MAFFT dan MatLab. Hasil menunjukkan bahwa jarak
genetika antar individu sekuen manusia yang terdekat dengan Spreadsheet adalah
0 yang salah satunya terdapat pada perbandingan kode akses KY 923840 (Burkina
Faso) dengan KY923831 (Mali) dan pusat sebaran menggunakan MAFFT di
Belgia. Jarak genetika antar populasi sekuen manusia yang paling tinggi dengan
Spreadsheet adalah 11.551,000 yang terdapat pada unit populasi Korea Selatan
dengan Moldova. Sedangkan, jarak genetika antar populasi sekuen manusia
dengan ANN antar populasi adalah 5,48E+10 terdapat pada populasi Namibia
dengan Cameroon. Jarak genetika antar benua dengan metode ANN adalah 2.391
dengan sebaran berpusat di benua Australia.

Kata kunci: genom DNA mitokondria manusia, Spreadsheet, MAFFT, ANN



ABSTRACT

POPULATION ANALYSIS OF MITOCHONDRIAL DNA GENOME
SEQUENCES OF HUMAN (Homo sapiens) FROM NCBI GENBANK TO
DEVELOP A FORENSIC DNA DATABASE (By Rifka Florensia; Advisors:
Tanto Budi Susilo, Agus Suprianto; 2019; 52 halaman)

The mitochondrial DNA genome sequences of human (Homo sapiens) has been
used as a determinant of genetic distances and migration spreads that aimed to be
useful to develop forensic database. This study was conducted by compiling 500
data of human DNA mitochondrial sequences from 5 continents which consisted
of 55 countries, collected from NCBI GenBank. Furthermore, they were analyzed
by Spreadsheet, ANN, and visualized by MAFFT and MatLab. The result showed
that the individual nearest genetic distances with Spreadsheet is 0, which one of
them is between the access number KY923840 (Burkina Faso) and KY923831
(Mali) and the center of the spreads with MAFFT is in Belgium. The highest
human inter population genetic distance with Spreadsheet is 11.551,000 between
South Korea and Moldova. Thus, the highest human inter population genetic
distance is 5,48E+10 between Namibia and Cameroon. Genetic distances with
ANN between continent with ANN is 2391 and the center of the spreads is in
Australia.

Keyword: human mitochondrial DNA genome, Spreadsheet, MAFFT, ANN
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