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ABSTRAK 

 

ANALISIS KERAGAMAN DAN KEKERABATAN GENETIK MANGGIS 

DAN KERABAT LIARNYA (Garcinia spp.) MENGGUNAKAN PENANDA 

MOLEKULER trnL-F  

 

(Oleh: Akhmad Fikri; Pembimbing: Dindin H. Mursyidin; 2024; 45 halaman) 

 

Garcinia merupakan salah satu genus dari familia Guttiferae yang anggotanya 

tersebar luas di wilayah tropik dunia, adapun 100 spesies di antaranya terdapat di 

kawasan Asia Tenggara. Manggis adalah salah satu species Garcinia yang buahnya 

dapat dimakan, berasa lezat dan disukai banyak orang, sehingga dikenal sebagai 

queen of fruit. Sementara Indonesia menjadi negara eksportir manggis terbesar di 

dunia, namun 30 dari 100 spesies Garcinia ini mengalami pertumbuhan akar yang 

lambat dan jumlah akar lateral yang terbatas menyebabkan bibit manggis peka 

terhadap cekaman kekeringan. Penelitian ini bertujuan untuk menganalisis 

keragaman dan kekerabatan secara genetik plasma nutfah manggis dan kerabat 

liarnya (Garcinia spp.) menggunakan penanda molekuler DNA barcoding trnL-F. 

Sepuluh sampel Garcinia yang berasal dari Kab. Hulu Sungai Selatan dan Kota 

Banjarbaru, Kalimantan Selatan telah berhasil dikoleksi dan karakterisasi secara 

molekuler. Hasil penelitian memperlihatkan bahwa Garcinia spp. memiliki 

keragaman genetik relatif tinggi sebesar 0,054 dan mengelompok kedalam empat 

klad utama. Klad I terdapat sebanyak 7 spesies, klad II sebanyak 4 spesies dan klad 

III terdapat 4 spesies, dan klad IV 1 spesies (outgroup). Dalam hal ini, spesies yang 

memiliki kekerabatan paling dekat dengan koefisien divergensi 0,000 yaitu G. 

Mangostana cultivar ‘Malaysia' dengan G. mangostana ‘Palembang’, dan G. 

Mangostana cultivar ‘Mesta’ Malaysia dengan G. Mangostana cultivar ‘Malaysia’. 

Sedangkan spesies Calophyllum brasiliense Brazil dengan G. forbesii memiliki 

kekerabatan paling jauh dengan koefisien divergensi 0,237. Hasl penelitian ini 

diharapkan dapat dimanfaatkan dalam program pemuliaan dan pelestarian manggis 

dan kerabat liarnya di masa mendatang. 

 

 

Kata kunci: DNA barcoding, Filogenetik, Garcinia, Keragaman genetik, trnL-F 
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ABSTRACT 

 

ANALYSIS OF GENETIC DIVERSITY AND RELATIONSHIPS OF 

MANGOSTEEN AND ITS WILD RELATIVES (Garcinia spp.) USING 

MOLECULAR MARKERS trnL-F 

(By: Akhmad Fikri; Supervisor: Dindin H. Mursyidin; 2024; 45 Pages) 

 

Garcinia is a genus of the Guttiferae family whose members are widely distributed 

in tropical regions of the world, 100 species of which are found in Southeast Asia. 

Mangosteen is a species of Garcinia whose fruit is edible, tastes delicious and is 

liked by many people, so it is known as the queen of fruit. While Indonesia is the 

largest exporter of mangosteen in the world, 30 of the 100 Garcinia species 

experience slow root growth and a limited number of lateral roots, making 

mangosteen seedlings sensitive to drought stress. This study aims to analyze the 

genetic diversity and relationships of mangosteen germplasm and its wild relatives 

(Garcinia spp.) using the DNA barcoding molecular marker trnL-F. Ten Garcinia 

samples originating from Kab. Hulu Sungai Selatan and Banjarbaru City, South 

Kalimantan have been successfully collected and characterized molecularly. The 

research results show that Garcinia spp. has a relatively high genetic diversity of 

0.054 and groups into four main clades. Clad I has 7 species, clade II has 4 species 

and clade III has 4 species, and clade IV has 1 species (outgroup). In this case, the 

species that are most closely related with a divergence coefficient of 0.000 are G. 

Mangostana cultivar 'Malaysia' with G. mangostana 'Palembang', and G. 

Mangostana cultivar 'Mesta' Malaysia with G. Mangostana cultivar 'Malaysia'. 

Meanwhile, the Brazilian species Calophyllum brasiliense and G. forbesii are the 

most distantly related with a divergence coefficient of 0.237. It is hoped that the 

results of this research can be used in breeding and conservation programs for 

mangosteen and its wild relatives in the future. 

 

Keywords: DNA barcoding, Garcinia, Genetic diversity, Phylogenetics, trnL-F 
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