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ABSTRAK 

 

KARAKTERISASI GENETIK MANGGIS DAN KERABAT LIARNYA (Garcinia spp.) 

MENGGUNAKAN PENANDA GENETIK INTERNAL TRANSCRIBED SPACER (ITS) 

 (Oleh: Ridho Hairil Herdin Prasetyo; Pembimbing: Dindin H. Mursyidin; 2023; 38 

halaman) 

 

Manggis (Garcinia mangostana L.) merupakan salah satu produk alam bernilai ekspor dari 

Indonesia, sebagian besar ke Eropa dan Timur Tengah.Namun sampai saat ini pengembangan 

dan kualitas buah tersebut tergolong rendah. Penelitian ini bertujuan untuk mengarakterisasi 

plasma nutfah manggis dan kerabat liarnya (Garcinia spp.) menggunakan penanda genetik 

internal transcribed spacer (ITS). Sebanyak 12 sampel manggis berhasil dikoleksi dalam 

penelitian dan 92 sekuens ITS Garcinia spp. diperoleh dari Genbank sebagai pembanding. 

Karakterisasi molekuler yang dilakukan meliputi isolasi DNA, amplifikasi DNA dengan PCR 

(region ITS), visualisasi DNA dengan elektroforesis dan sequencing menggunakan metode 

Sanger. Analisis data dimulai dengan alignment sekuen gen ITS menggunakan software 

MEGA 11, analisis variasi genetik, rekonstruksi pohon filogenetik dan struktur sekunder gen 

tersebut. Hasil penelitian menunjukkan bahwa Garcinia spp. memiliki nilai keanekaragaman 

genetik (𝜋) sebesar 0,086. Jumlah klad hasil rekonstruksi filogenetik dari Garcinia spp. yang 

digunakan dalam penelitian ini terbagi menjadi 7 klad, ada yang mengelompok berbeda dengan 

materi genetik lain yang diperoleh dari Genbank dan ada pula yang dikelompokkan ke dalam 

klad yang sama pada tingkat intraspesies. Struktur sekunder ITS Garcinia spp. yang digunakan 

dalam penelitian memiliki struktur sekunder region ITS dengan pola “four fingered hand”. 

Karakterisasi genetik Garcinia spp. berperan penting dalam pemuliaan tanaman karena 

membantu mengidentifikasi dan memilih gen-gen yang bertanggung jawab atas sifat-sifat 

unggul yang diinginkan pemulia tanaman untuk dikembangkan lebih lanjut baik melalui 

pemuliaan selektif ataupun rekayasa genetika. 

Kata kunci: barcoding, filogenetik, Garcinia, ITS, Karakterisasi 

  



 
 

ABSTRACT 

 

GENETIC CHARACTERIZATION OF MANGOSTEEN AND ITS WILD RElATIVES 

(Garcinia spp.) USING INTERNAL TRANSCRIBED SPACER (ITS) GENETIC 

MARKERS 

(By: Ridho Hairil Herdin Prasetyo; Supervisors: Dindin H. Mursyidin; Year; 2023; 38 

pages ) 

Mangosteen (Garcinia mangostana L.) is a natural product with export value from Indonesia, 

mostly to Europe and the Middle East. However, until now the development and quality of this 

fruit is relatively low. This research aims to characterize the germplasm of mangosteen and its 

wild relatives (Garcinia spp.) using internal transcribed spacer (ITS) genetic markers. A total 

of 12 mangosteen samples were collected in the research and 92 ITS Garcinia spp. obtained 

from Genbank as a comparison. Molecular characterization carried out included DNA 

isolation, DNA amplification by PCR (ITS region), DNA visualization by electrophoresis and 

sequencing using the Sanger method. Data analysis began with alignment of the ITS gene 

sequence using MEGA 11 software, analysis of genetic variation, reconstruction of the 

phylogenetic tree and secondary structure of the gene. The results showed that Garcinia spp. 

has a genetic diversity value (𝜋) of 0.086. The number of clades resulting from phylogenetic 

reconstruction of Garcinia spp. those used in this research are divided into 7 clades, some are 

grouped differently from other genetic material obtained from Genbank and some are grouped 

into the same clade at the intraspecies level. Secondary structure of ITS Garcinia spp. used in 

the research has a secondary structure of the ITS region with a "four fingered hand" pattern. 

Genetic characterization of Garcinia spp. plays an important role in plant breeding because it 

helps identify and select genes that are responsible for superior traits that plant breeders want 

to be developed further either through selective breeding or genetic engineering. 

Keywords: barcoding, Characterization, Garcinia, ITS, phylogenetic 
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