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ABSTRAK 

LAJU MUTASI DAN PUSAT SEBARAN FRAGMEN 

CYTOCHROME C OXIDASE SUBUNIT I (COI) mtDNA FAMILI 

HOMINIDAE DARI GENBANK NCBI (Oleh Shofi Ainur Mufidah; 

Pembimbing: Tanto Budi Susilo dan Rahmat Yunus; 2023; halaman 104) 

 
Gen coI mengkode Adenosin Trifosfat pada subunit dari enzim yang berperan 

sebagai transport electron dan menghasilkan (ATP) pada mitokondria. Tujuan 

penelitian adalah mengetahui jarak genetik fragmen coI mtDNA dan perbedaan 

struktur CoI pada Gorilla Gorilla, Gorilla berigei, Pan Paniscus, Pan Troglodytes, 

Homo Sapiens, Homo Neanderthal, dan Homo Denisova. Sampel yang digunakan 

pada penelitian ini berjumlah 43 dari Gorilla Gorilla, Gorilla berigei, Pan 

Paniscus, Pan Troglodytes, Homo Sapiens, Homo Neanderthal,dan Homo 

Denisova. Penelitian ini dilakukan menggunakan metode Nei dan ANN, dengan 

mengaplikasikan Microsoft Excel, MAFFT, UGENE dan MATLAB R2020b. 

penelitian menunjukkan perhitungan jarak individu tertinggi yaitu 167, pada 

individu dengan kode akses Gorilla Beringei (MH177646) dengan Homo Denisova 

(FN673705), sedangkan nilai terendah menunjukkan 0, pada perbandingan individu 

MH177753 dengan MH177717 (Gorilla Beringei), JF727179 dengan JF727166 

(Pan Troglodytes), JF727228 dengan JF727231 (Pan Paniscus), MT795654 dengan 

MG02553 (Homo Neanderthal) dan FR695060 dengan FN673705 (Homo 

Denisova). Hasil perhitungan jarak populasi menunjukkan nilai tertinggi adalah 

149,9111 pada populasi Pan Troglodytes – Gorilla Beringei, sedangkan nilai 

terendah adalah 39,75 pada populasi Gorilla Beringei - Gorilla Gorilla. Hasil ini 

menunjukkan bahwa pusat sebaran Famili Hominidae adalah berada pada Gorilla 

Beringei. Selanjutnya, perbandingan struktur protein Pan Troglodytes 

(AEQ35657.1) terhadap 12 jenis sekuen yang menunjukkan perbedaan asam amino 

pada urutan (M332T), (T490A), dan (P508S) terjadi mutasi polaritas yang berubah, 

hal ini terkait dengan punahnya Pan Troglodytes purba.  

 

Keywords: Fragmen coI mtDNA, COI, Pan Troglodytes. 
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ABSTRACT 

DETERMINATION OF MUTATION RATE AND DISTRIBUTION 

CENTERS OF FRAGMENT CYTOCHROME C OXIDASE SUBUNIT I 

(COI) mtDNA FAMILI HOMINIDAE FRAGMENTS FROM NCBI 

GENBANK (By Shofi Ainur Mufidah; Supervisors: Tanto Budi Susilo and Rahmat 

Yunus; 2023; 104 pages) 

The coI gene codes for a protein in the subunit of an enzyme that plays a role in 

transporting electrons and producing ATP in mitochondria. The aim of the research 

is to determine the genetic distance of mtDNA coI fragments and differences in coI 

structures in Gorilla Gorilla, Gorilla berigei, Pan Paniscus, Pan Troglodytes, Homo 

Sapiens, Homo Neanderthal, and Homo Denisova. The samples used in this study 

were 43 from Gorilla Gorilla, Gorilla berigei, Pan Paniscus, Pan Troglodytes, Homo 

Sapiens, Homo Neanderthal, and Homo Denisova. This research was carried out 

using the Nei and ANN methods, applying Microsoft Excel, MAFFT, UGENE and 

MATLAB R2020b. The results of individual distance calculations show the highest 

value, namely 167, as in the individual with the access code Gorilla Beringei 

(MH177646) and Homo Denisova (FN673705), while the lowest value shows 0, as 

in the comparison of individuals MH177753 with MH177717 (Gorilla Beringei), 

JF727179 with JF727166 (Pan Troglodytes), JF727228 with JF727231 (Pan 

Paniscus), MT795654 with MG02553 (Homo Neanderthal) and FR695060 with 

FN673705 (Homo Denisova). The results of population distance calculations show 

that the highest value is 149.9111 in the Pan Troglodytes - Gorilla Beringei 

population, while the lowest value is 39.75 in the Gorilla Beringei - Gorilla Gorilla 

population. These results indicate that the distribution center of the Hominidae 

family is Gorilla Beringei. Next, a comparison of the structure of the Pan 

Troglodytes protein (AEQ35657.1) against 12 types of sequences showing amino 

acid differences in the sequences (M332T), (T490A), and (P508S) a polarity 

mutation occurred which is thought to be related to ancient Pan Troglodytes. 

 

 

Keywords: Fragmen coI mtDNA, COI, Pan Troglodytes. 
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