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ABSTRAK

KARAKTERISASI VARIASI GENETIK SUKU BANJAR HULU
DALAM IDENTIFIKASI FORENSIK

Kajian Pola Allele Sharing pada Lokus D13S317, FGA, D1S1656
Rakey Aura Maghfira

Identifikasi forensik merupakan komponen fundamental dalam genetika
forensik untuk penentuan identitas individu, khususnya pada kasus jenazah tanpa
identitas atau peristiwa bencana massal. Analisis asam deoksiribonukleat (DNA)
berbasis short tandem repeat (STR) menjadi pendekatan standar karena tingkat
polimorfisme yang tinggi dan kemampuan diskriminatif yang unggul. Penelitian ini
bertujuan mengetahui karakterisasi variasi genetik pada populasi Suku Banjar Hulu
melalui evaluasi pola allele sharing pada tiga lokus STR, yaitu lokus D13S317,
FGA, dan D1S1656, dalam konteks penerapannya pada identifikasi forensik.
Penelitian menggunakan desain observasional deskriptif dengan rancangan cross
sectional dengan memanfaatkan data sekunder dari 25 keluarga berjumlah 100
individu yang dianalisis menggunakan Capillary Electrophoresis Genetic Analyzer
3500 ABI dan perangkat lunak GeneMapper ID-X. Hasil penelitian menunjukkan
adanya variasi genetik antar saudara kandung dengan nilai proporsi nol allele
sharing tertinggi sebesar 36% pada lokus FGA dengan allele 11 sebagai distribusi
data allele tertinggi, nilai proporsi satu allele sharing tertinggi sebesar 46% pada
lokus D1S317 dengan allele 22 sebagai distribusi data allele tertinggi, dan nilai
proporsi dua allele sharing sebesar 40% pada lokus D1S1656 dengan allele 15
sebagai distribusi data allele tertinggi. Karakterisasi ini menunjukkan kombinasi
kekerabatan keluarga dan keragaman genetik dalam populasi Suku Banjar Hulu
serta dapat menjadi bagian dari kontribusi identifikasi forensik.

Kata-kata kunci: Short tandem repeat, allele sharing, variasi genetik, Suku
Banjar Hulu, identifikasi forensik
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ABSTRACT

CHARACTERIZATION OF GENETIC VARIATION IN THE
BANJAR HULU ETHNIC GROUP FOR FORENSIC
IDENTIFICATION

An Analysis of Allele Sharing Patterns at the D13S317, FGA,
D1S1656

Rakey Aura Maghfira

Forensic identification is a key component of forensic genetics for
establishing individual identity, especially in unidentified body and mass disaster
cases. Deoxyribonucleic acid (DNA) analysis using short tandem repeats (STR) is
widely applied due to its high polymorphism and strong discriminatory power. This
study aimed to characterize genetic variation in the Banjar Hulu tribe by analyzing
allele sharing patterns at three STR loci, D13S317, FGA, and D1S1656, for forensic
identification purposes. A descriptive observational cross sectional design was
conducted using secondary data from 25 families comprising 100 individuals. DNA
profiling was performed using an ABI 3500 Genetic Analyzer with capillary
electrophoresis, and allele analysis was carried out using GeneMapper ID X
software. The results demonstrated genetic variation among siblings. The highest
proportion of zero allele sharing was observed at the FGA locus at 36%, dominated
by allele 11. The highest proportion of one allele sharing occurred at the D13S317
locus at 46%, dominated by allele 22, while the highest proportion of two allele
sharing was found at the D1S1656 locus at 40%, dominated by allele 15. hese
findings demonstrate both familial relatedness and genetic diversity within the
Banjar Hulu population and support the application of STR analysis in forensic
identification.

Keywords: Short tandem repeat, allele sharing, genetic variation, Banjar Hulu
tribe, forensic identification
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