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ABSTRAK 

PREDIKSI STRUKTUR SEKUNDER PROTEIN DENGAN ALGORITMA 

SUPPORT VECTOR MACHINE MENGGUNAKAN METODE 

RANDOMSEARCHCV (Oleh: Soraya Ihdati Annisa; Pembimbing: Irwan 

Budiman, S.T, M.Kom dan Dodon Turianto Nugrahadi, M.Eng., 2025; 67 halaman) 

Bioinformatika merupakan suatu cabang ilmu yang menggabungkan antara ilmu 

biologi dan ilmu komputasi, salah satu permasalahan di bidang bioinformatika yaitu 

prediksi struktur sekunder protein. Prediksi struktur sekunder protein bertujuan 

untuk mencari fungsi protein dengan cara mengklasifikasikan urutan struktur 

primer protein ke dalam urutan struktur sekunder protein. Support Vector Machine 

(SVM) merupakan salah satu algoritma untuk menyelesaikan masalah klasifikasi. 

Dalam penelitian ini, penulis menggunakan algoritma Support Vector Machine 

untuk mengklasifikasikan urutan struktur primer protein dan urutan struktur 

sekunder protein. Selain itu, penulis juga menggunakan metode 

RandomizedSearchCV sebagai hyperparameter untuk meningkatkan hasil akurasi 

dari model yang ada. Dengan menggunakan empat jenis kernel, yaitu kernel Linier, 

Kernel Polynomial, Kernel RBF, dan Kernel Sigmoid. Hasil akhir menunjukkan 

bahwa penerapan algoritma SVM dengan RandomizedSearchCV pada setiap kernel 

memiliki akurasi yang beragam. Pada rasio pembagian data sebesar 60% data latih 

dan 40% data uji  kernel Linier, kernel polynomial, kernel RBF, dan kernel Sigmoid 

berturut-turut menghasilkan nilai akurasi sebesar 59%, 76,9%,44,8%, dan42,9%. 

Pada rasio pembagian data sebesar 70% data latih dan 30% data uji kernel Linier, 

kernel polynomial, kernel RBF, dan kernel Sigmoid berturut-turut menghasilkan 

nilai akurasi sebesar 59,2%, 78,9%, 44,7%, dan 42,9%. Pada rasio pembagian data 

sebesar 80% data latih dan 20 data uji  kernel Linier, kernel polynomial, kernel 

RBF, dan kernel Sigmoid berturut-turut menghasilkan nilai akurasi sebesar 59,2%, 

80,2%, 45,5%, dan 41,9%. Hasil akurasi paling tinggi didapatkan dengan 

penggunaan SVM dengan RandomizedSearchCV pada kernel Polynomial memiliki 

akurasi yang paling tinggi yakni sebesar 76,9%, 79,8%, dan 80,2%. 

Keywords : Prediksi Struktur Sekunder Protein, SVM, Sliding Window, 

RandomizedSearchCV, kernel, classification report.  
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ABSTRACT 

PREDICTION OF SECONDARY PROTEIN STRUCTURE USING THE 

SUPPORT VECTOR MACHINE ALGORITHM WITH THE 

RANDOMSEARCHCV METHOD (By: Soraya Ihdati Annisa; Supervisor : 

Irwan Budiman, S.T, M.Kom and Dodon Turianto Nugrahadi, M.Eng., 2025; 66 

pages) 

Bioinformatics is a branch of science that combines biology and computer science. 

One of the problems in bioinformatics is predicting protein secondary structures. 

Predicting protein secondary structures aims to find protein functions by classifying 

protein primary structure sequences into protein secondary structure sequences. 

Support Vector Machine (SVM) is one of the algorithms used to solve classification 

problems. In this study, the author used the Support Vector Machine algorithm to 

classify protein primary structure sequences and protein secondary structure 

sequences. Additionally, the author also used the RandomizedSearchCV method as 

a hyperparameter to improve the accuracy of the existing model. Four types of 

kernels were used: Linear Kernel, Polynomial Kernel, RBF Kernel, and Sigmoid 

Kernel. The final results showed that the application of the SVM algorithm with 

RandomizedSearchCV on each kernel yielded varying levels of accuracy. At a data 

split ratio of 60% training data and 40% test data, the Linear kernel, Polynomial 

kernel, RBF kernel, and Sigmoid kernel yielded accuracy values of 59%, 76.9%, 

44.8%, and 42.9%, respectively. At a data split ratio of 70% training data and 30% 

test data, the Linear kernel, polynomial kernel, RBF kernel, and Sigmoid kernel 

yielded accuracy values of 59.2%, 78.9%, 44.7%, and 42.9%, respectively. At a 

data split ratio of 80% training data and 20% test data, the Linear kernel, Polynomial 

kernel, RBF kernel, and Sigmoid kernel yielded accuracy values of 59.2%, 80.2%, 

45.5%, and 41.9%, respectively. The highest accuracy results were obtained using 

SVM with RandomizedSearchCV on the polynomial kernel, which had the highest 

accuracy of 76.9%, 79.8%, and 80.2%. 

Keywords: Protein Secondary Structure Prediction, SVM, Sliding Window, 

RandomizedSearchCV, Kernel, Classification report.  
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